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TEZ ÖZETİ 

Çeşitli kanserlerde promotor metilasyonunun önemi,kanser 

hücrelerinde farklı genlerin ifadesi ve promotor metilasyonu arasındaki 

korelasyon çalışmaları son yıllarda artış göstermiştir. Promotor 

metilasyon profillerine dayanarak bu genler pekçok kanser çeşidinde 

biyobelirteç olarak tanı ve tedavide kullanılmaktadır.ALX3 geninin 

akciğer kanserindeki ifade ve metilasyonuyla ilgili yapılan bir çalışma 

literatürde bulunmamaktadır.Bu nedenle tezimizde ALX3 geninin 

akciğer kanseri patogenezi üzerindeki rolü akciğer kanseri hücre 

hatlarında gen ifadesi ve promotor metilasyonuyla 

araştırılmıştır.Dolayısıyla akciğer kanserinde bu genin biyobelirteç 

olarak kullanılıp kullanılmayacağı belirlenmiş ve ALX3 

hipermetilasyonunu önleyecek biyoteknolojik bir ilacın geliştirilmesi için 

temel oluşturulmuştur.  

TEZ SONUÇLARININ UYGULAMA ALANLARI 

Akciğer kanseri hücrelerinde ALX3 geni promotor bölgesindeki 

metilasyon düzeylerinin  kontrol grubuna göre değişiklik gösterdiği  

bulunmuştur.Bu bakımdan çalışmamız, ALX3 geninin kanser tanısı veya 

prognozunda biyobelirteç olarak kullanılabileceği ve dolayısıyla 

akciğer kanserinde ALX3 hipermetilasyonunu önleyen biyoteknolojik 

bir ilacın geliştirilmesi yönündeki çalışmalara katkı sağlayabilecektir.   
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